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Analyses microbiologiques en cenologie

[ Levures Groupe Bactéries ]
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Rechercher/détecter/différencier des souches de levures ou bactéries:
= uniquement biologie moléculaire PCR spécifiques (séquences particulieres/ répétées/ RAPD)
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Applications principales et intéréts a ce jour

»Diagnostic microbien : Identifier rapidement et a moindre colt que par
les méthodes d’analyse d’ADN (re-fermentation, déviations olfactives,
souches d’intérét...)

» Rechercher la présence d’'une espéece de levures/bactéries rajoutées
lors des vinifications (1. delbrueckii, L. plantarum...) pour la bioprotection
notamment

»Etudes d’écologie microbienne, analyses de diversité de la communauté
microbienne de la baie ou des mouts en identifiant un grand nombre de

colonies.
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Applications pour demain

» Biocontrole: approfondir la caractérisation et le suivi démographique des

agents ; impact sur le microbiote du raisin

» Comparaison sensibilité des microorganismes a certains composés

» Différenciation sous-espéces/ souche envisageable ?
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Différencier des souches de S. cerevisiae
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Discrimination des souches par analyses de séquences répétées

Amplification de séquences d’ADN formés par la succession d’'une méme
séquence répétées en tandem (1 a 4 nucléotides).
Le nombre de répétition est variable d’'une souche a I'autre.

| Marqueur 1 | | Marqueur 2 | | Marqueur 3 |
souche 1 TR1 | TR1 .TRZ TR2 |TR2| TR2 - . TR3 | TR3 | TR3 -
souche 2 - TR1 | TR1 | TR1 |TR1|TR1 . TR2| TR2 . TR3 | TR3 | TR3 | TR3 .
souche 3 . TR1 | TR1 | TR1 - .E TR2 . TR3 | TR3 | TR3 | TR3 .

souche 4 [0 TR1 | TR1] TR1 [TR1 [ Jtr2][ TR2[TR2[ TR2[TR2[TR2[ | [ Jtr3][tR3[TR3[TR3 ][]

En général une dizaine de marqueurs microsatellites différentes sont utilisés
pour discriminer des souches

Comparaison du nombre de répétitions de I’ensemble des marqueurs
obtenues pour chaque clone analysé
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) Discrimination souches S. cerevisiae: analyse des microsatellites
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microsatellites
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} Discrimination souches S. cerevisiae: analyse des microsatellites
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Fig. 2. Dendrogram showing the clustering of the 67 veast strains used in the study after analysis with the six most polvmorpt
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Analyse des souches d’0. oeni présentes dans des vins en cours
'de FML de différentes régions de France
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Applications principales et intéréts a ce jour

» Controle d’implantation de la souche de levures/bactéries rajoutée lors
des vinifications (S. cerevisiae/T. delbrueckii/ M. pulcherrima/ M.
thermotolerans /0. oeni ...)

»Diagnostic microbien : Comparer la souche d’altération avec la souche
de vinification- trouver origine contamination

»Analyse de diversité de la communauté microbienne des molts en
identifiant un grand nombre de colonies S. cerevisiae/ O. oeni.

» Etudier la diversité de souches B. bruxellensis s ir différents lots,
{
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